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Potencjal aplikacyjny wysokowydajnych technik genetyki
w naukach biologicznych

Celem prelekcji bylo syntetyczne zaprezentowanie zainteresowan naukowo-
badawczych autora oraz wykazanie uzyteczno$ci wysokowydajnych technik genetyki w
roznego rodzaju analizach z zakresu nauk biologicznych i medycznych. Zaprezentowane
badania wykorzystywaly techniki sekwencjonowania nowej generacji (w tym metody
transkryptomiki, epigenomiki 1 genomiki) oraz techniki mikromacierzowe (w tym
mikromacierze genotypujace, ekspresyjne i metylacyjne). Waznym aspektem badan byty
analizy bioinformatyczne, niezbedne do opracowania danych uzyskanych ze wszystkich
omawianych technik analitycznych. Zaprezentowano wyniki dotyczace genomiki populacyjne;j
polskich ras zachowawczych zwierzat gospodarskich oraz badania asocjacyjne w skali genomu
(GWAS), dotyczace cech plennos$ci u owiec tych ras. Zaprezentowano takze obszerne badania
dotyczace transkytpomiki i1 epigenomiki sarkoidow u koni oraz opracowang przez zespot autora
metod¢ genotpowania przez sekwencjonowanie genomu konia domowego. W dalszej czesci
przedstawiono analiz¢ microRNA w istocie szarej okotowodociggowej moézgowia $wini
dniowej w poszukiwaniu czgstek odpowiedzialnych za zachowania i procesy fizjologiczne

zwigzane z picig. Z zakresu badan medycznych, autor zaprezentowat wpltyw kannabidiolu
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(CBD) w potaczniu z etanolem na transkryptom, proliferacje i apoptoze fibroblastow ludzkich
w modelu in vitro oraz badania dotyczace zmian profilu metylacji komodrek szpiku kostnego u
dzieci z B-komoérkowa ostra biataczka limfoblastyczna. Podsumowujac, autor stwierdzit, ze
nowoczesne wysokowydajne techniki genetyki znajduja szerokie zastosowanie w naukach
biologicznych i pozwalajg na analiz¢ spektrum procesow trudno uchwytnych z wykorzystaniem

standardowych metod genetyki.



